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(A) cellulose

(B) DNA

(C) steroid
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(A) Mendel
(B) Morgan
(C) McClintock
(D) Kornberg

%3 H/ 3t 10 H



16.

17.

18.

19.

20.

Griffith f= Avery #ricni® L 4ak F A s A5 7 E X T 7| PAE P 17
(A) Fipm i L aig T

(B) & iE Fit S 4hTk FehE b

(C) #P DNAZ 4 e @H 5> Fv T3 LB @5 F

(D) #P DNA shif {2 i § 47

G P pH AT S S K s s B AL kE o XL ERL ¥ #
REAIFA AL RYTRATIIMAHL IR BRG]

Bpsg o 25w Gz 0o b pas g L0

(A) 3/4

(B) 1/2

(C) 1/6

(D) 1/4

ok EERADERBEFHE DR ELTE P R Y REBAFIADE LT
Al - HAFI SR FnERA AL > B P2 Ta Bz R HERA S Tty
Faf?
(A) 3/8
(B) 9/64
(C) 1/4
(D) 3/16

S
%‘a

L FER BRI RLAEN 6 I RAEN RIRLEN BRI EME 2R E SRR
L3 gwp Aoy RBIBAE[ AP AT HF AP 5 LB AR hlep L LR LR
830 B > 2452 168 B > v PR 152 > v RIBLBYHO B> L FHRESFTLET
7\ oRIE AL 7
(A) P d T fore) L FIE B4R %

(B) B d A F{riea) A F =2 % 4 18t
(©) Fd hFfesenj AT it ¢ 4L
(D) P d AF 4 4 » A A F A S

X Y Z=Btlk- 2 M hflF 5 295k XY he wd L 40% » XZ
e Bk L 5% YZehE Bk S 35% 0 R T 5w 3R S A TR R chdy i E T e ?

(A) AFER L X~Z- Y

(B) AFEE 5 Z-X~ Y

(C) ZY R jEdpit XZ @it

(D) XY FFpegpyt XZ FiT

%4 H/H 10 B



21. ® 7|ie % 5 DNApolymerase 2 ¥ it ?
(A) 4~ 23] DNA & =
(B) fzF g3 DNA
(C) 4 2 DNA 4
(D) #: £ 7% DNA & 3

22. 7 7% B E tawe ¢ translation S A fe K i FE 9
(1) %mBF & F B3I s
(2) "=z pais -
(3) Acdpdf & 47 7)) =
(4) polypeptide chain z£ &
(5) polypeptide chain & = % i+
(A) (1) @) 3) (4) ()
(B) (2 (3) (1) (4) (5)
© @ () 1) G) 4
(D) (3) (1) (2) (4) ()

23. 4 Z_ telomerase (HE 17 im%2 > K¢ & 2 ARG ?
(A) &2 % 25k ¥ DNA
(B) i FEint %2 chDNA B 7| 3 b 4%
(C) %9 %i5AF P18 & b7s R
(D) # % = m o2 0¥ Gy % 3

24. %4 DNA 4§ #lepasg £ 42 © (1)DNA R & g# 101 ~ (2)fa4aps ~ B3)DNA R £p5 1 ~
(ARNA F & fx (315 p5) ~ (5)DNA i :f5 - T 7]w 38 2 H ¥ fmeni®® g A 9
A@D-C) 1)@~
CXORNCIRNCO RN RNE))

(OXORNRNO RN RNE)
(DN RNCO RN RN CIRNCE)

25. 4w b5 AW RNAPFA 2 238> RATE @A RNA > 0 — B R
g B2 TIPMAEE D
(A) @2 RNA &2 & P gqg 2 &
(B) # ®3u RNA &2 &4 ix RNA % &
(C) vt i@:n RNA &2 3t/ w2
(D) &gt 3 RNA 3 chd—y 7 2§ ARA 5|7 il gAsit gt

%5 H/3t 10 H



26. T 71§ M % BERARR EPE A 0 i® K 1 AE 2
|-EABf2F i (E% P §pE4
II-ATP st it % e 5
WI-ATP £ g % enf 4 4 5]+
IV-18 ™ % 1 0t s &
(A) 75 IVAEF
(B) ¥ % 1% Il £
(C) =% 1> 1 & F
D) #% 12 IV &1

27. 77w A RNA T A & H v A F2 A7
I. MRNA
Il. tRNA
I11. micro RNA
IV. rRNA
V. siRNA
(A) I, 11 & 111
@)1, 1 &V
on&v
(D) &V

28. 4t HeD H 4P 0 T U MR AR KO 2 adedl €7 0 K2R
(A) B15 fmre bttt ff > mve <] % A 2 4] )3 il 4 ikde ]
(B) Fl: fmie B chd  3ov 5 AREFE > @ ¢ dove ik A A
(C) ‘e & 2 chprotein Kinase ¢ B 45k gt §24 o bldo— B % 2 4 drkinase € P &F
Fr|4p 48 fw Fe Kinase eh A 4
(D) £ & § % chimbe § & » wie % 1S P

29. T 7|} MAT 7 “E 2 DNA”HI & 2 gkt > o 3f B 48300 ?
(A) *TLHIp *7 F2% & RFLP 3 B
(B) ¥ DNA %5 B
(C)DNA R & 5% &2 PCR 5 B
(D)RNA R &% & cDNA £ =7 M

%6 H 3t 10 H



30. + 2 F(archaeans) te 4~ %7 + A deiT B 412 %0 RIT A 2 iRl e F i b L
I. Eintron
Il. £ 5 %2DNA
I, # E mve ki
IV. % ¢ %8 (chromosomes) & v & % &
V. RNAR &2 SiERZETI L5
(A) I
(B) Il
C) Nl &V
D)1 &V

BLALAA AU A Bt el L > T F PR 7
(A) 7P
(B) & &
(C) ok = 1R A
(D) 5 &%

321 E R~ B AR CERSARFET T AR H 7
(A) % mrwe k4
(B) 2% d2 f&+
C) mfE+ 2 &% &
(D) A4 M+ iy &

WB. Tk - Brmev A4 SBbE?
(A) one
(B) two
(C) three
(D) four

3.7 7 MAE A it 0 P H DR
NES SR ZE LR L ECTED RS B CREERE RE
(B) $§ ¥ ey 34 § 190k & s i i
(C) # # RIEEL ehii i § 130 % & cff o g 2
(D) (a8 k2% § A4 chk 4 A TN g #io 4 A TIN5 h I

%7 H/H 10 B



35. TG Mipt Ak e i et 0 ey AR fmen?
(A) 42 £ % — FRES foi ik
(B) 0% — £ E i Meni £ 12 fide i st 2 M
(C) mPe Bl % — PR EHFEE > FXFF RS K FEDFRG
(D) #pAp — BiE%F (FE-Fic%) G @

36.T5'JF5§*~?%§4%57F%T”'F'*J i L
(A) Fet BFiRA T S E PR CRBRFM AL DR
(B) #« % P¥ (RPR 7 2 ﬁ—r}gi%ﬁﬁﬁ%ﬂ SR E
(C) #« % Prik 7 & 48+ B X BRI A2 hF
(D) # * PFE PR £ BRI AL R

37. 7 7| 4 % 3 endosperm ?
(A) B engift &
(B) “kesri 4k
(C) K A =+
(D)  # e

38. FHReNB I 5T AR g 7
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